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Реферат. Приоритетным направлением в развитии отечественного овцеводства является создание 
новых и совершенствование существующих селекционных форм, сочетающих высокие показатели мясной 
и шерстной продуктивности с хорошими адаптационными качествами к условиям разведения. В России 
в племенных хозяйствах сосредоточено 404,2 тыс. голов грубошерстных пород овец и 21,2 тыс. голов 
полугрубошерстных. По сравнению с 2000 г. количество племенных животных увеличилось в 5,0 раза, при 
этом выход ягнят к отбивке в расчёте на 100 племенных маток – в 5,7 раза. Одним из путей повышения 
уровня селекционно-племенной работы с породами является поиск и использование генетических маркеров 
продуктивности и жизнеспособности. Целью работы было  обобщение и анализ сведений о генетиче-
ском полиморфизме генов, ассоциированных с признаками продуктивности и устойчивости к болезням, 
у разных пород овец. Представлены результаты исследований полиморфных вариантов генов, ассоции-
рованных с энергией роста молодняка, качеством шерсти и мясной продуктивностью у овец. Описан ген 
кальпастатин (CAST), который связан с мясной продуктивностью и нежностью мяса, ген KRT (keratins) 
– с шерстной продуктивностью и качеством шерсти, ген гормона роста GН и ген дифференциального 
фактора роста GDF9 – с регуляцией роста и развития, воспроизводительными качествами и мясной про-
дуктивностью овец. В большинстве исследований превалирующим генотипом во всех породах является 
CASTММ . Частота генотипов по генам КRT и GН в породах разного направления продуктивности суще-
ственно различается. Описана связь генотипов CAST, GН, GDF9 с хозяйственно-ценными признаками, 
что даёт возможность рассматривать их в качестве генетических маркёров.
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Abstract. The priority direction in developing domestic sheep breeding is the creation of new and improved 
breeding forms that combine high meat and wool productivity rates with good adaptive qualities to breeding 
conditions. In Russia, 404.2 thousand heads of coarse-wool sheep breeds and 21.2 thousand heads of semi-coarse-
wool sheep are concentrated on breeding farms. Compared to 2000, the number of breeding animals increased 
by 5.0 times, while the yield of lambs for slaughter per 100 breeding queens increased by 5.7 times. One way 
to increase the selection and breeding work with breeds is to search and use genetic markers of productivity 
and vitality. The work aimed to summarise and analyse information about the genetic polymorphism of genes 
associated with traits of productivity and disease resistance in different breeds of sheep. The results of studies of 
polymorphic variants of genes related to the growth energy of young animals, wool quality and meat productivity 
in sheep are presented. The calpastatin (CAST) gene is described, which is associated with meat productivity and 
tenderness of meat the KRT (keratins) gene - with wool productivity and wool quality, the growth hormone gene 
GH and the differential growth factor gene GDF9 - with the regulation of growth and development, reproductive 
qualities and meat production, sheep productivity. In most studies, the predominant genotype in all breeds is 
CASTMM. The frequency of genotypes for the KRT and GH genes in breeds of different directions of productivity 
varies significantly. The relationship of genotypes CAST, GН, and GDF9 with economically valuable traits is 
described, making it possible to consider their genetic markers.

Приоритетным направлением в развитии 
отечественного овцеводства является создание 
новых и совершенствование существующих 
селекционных форм, сочетающих высокие по-
казатели мясной и шерстной продуктивности 
с хорошими адаптационными качествами к 
условиям разведения. В России в племенных 
хозяйствах сосредоточено 404,2 тыс. головы 
грубошерстных пород овец и 21,2 тыс. голов 
полугрубошерстных. По сравнению с 2000 г. 
количество племенных животных увеличилось 
в 5,0 раза, при этом выход ягнят к отбивке в 
расчёте на 100 племенных маток возрос в 5,7 
раза [1–3]. Однако генетический потенциал 
всех пород овец в России далеко не исчерпан, и 
одним из путей повышения уровня селекцион-
но-племенной работы с популяциями животных 
является поиск и использование генетических 
маркеров продуктивности и жизнеспособности.

Цель работы – обобщить и проанализиро-
вать существующую на данный момент инфор-
мацию о генетическом полиморфизме генов, 
ассоциированных с признаками продуктивности 
и устойчивости к болезням, у разных пород 
овец. 

Генетические маркеры все шире исполь-
зуют в селекции разных видов сельскохозяй-
ственных животных, особенно в скотоводстве, 
для оценки их племенной ценности [4, 5]. В 
обзоре Н.С. Юдина, М.И. Воеводы [6] были 
проанализированы ассоциативные связи ге-

нов, известные на тот момент, с признаками 
молочной продуктивности. С развитием мо-
лекулярно-генетических технологий, включая 
полногеномный анализ, спектр ассоциативных 
связей генов с признаками расширился [7, 8]. 

Известно, что генетическая структура 
сельскохозяйственных популяций в процессе 
селекции особенно подвергается изменениям 
под влиянием искусственного и естественного 
отбора [9, 10]. Идентификация генов, установ-
ление их полиморфизма и дальнейшее изуче-
ние эффективности использования на осно-
ве сравнительного анализа фенотипических 
проявлений при разных генотипах дают свои 
результаты. В овцеводстве выявлено несколько 
генов, которые  ассоциированы с селекциони-
руемыми признаками. Так, ген кальпастатин 
(CAST) связан с мясной продуктивностью и 
качеством мяса [11, 12], ген KRT (keratins) – с 
настригом шерсти и её качеством [13–15]. К 
группе генов, оказывающих влияние на интен-
сивность роста, величину живой массы, молоч-
ную продуктивность и воспроизводительные 
качества, относятся гены:  гормона роста (GН) 
[16, 17], лептин (LEP) [18–20], дифференциаль-
ный фактор роста (GDF9) [21].

Ген кальпастатин (CAST). Как известно, 
вкусовые качества мяса зависят от условий 
кормления, набора кормов, особенно при ин-
тенсивном откорме и нагуле, и генетической 
предрасположенности к его размягчению. Было 
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показано, что в созревании мяса после убоя 
животных основная роль принадлежит системе 
кальпаин–кальпастатин (CCS), включающей 
семейство кальций-зависимых нейтральных 
протеаз, кальпаинов и кальпастатинов, которые 
являются ингибитором кальпаинов, регулирую-
щих их активность in vitro [22]. При выяснении 
роли кальпастатина в паттернах экспрессии 
кальпаинов, каспаз и белков теплового шока 
(HSP) удалось доказать, что он контролирует ак-
тивность кальпаина, клеточной пролиферации, 
выживаемости клеток и путей апоптоза, его 
подавление приводит к повышенной экспрес-
сии μ-кальпаина, каспаз и HSP [23]. Система 
CCS оказывает действие на рост мышц путём 
регуляции их активности, однако иногда может 
наблюдаться снижение посмертного протеолиза 
[24]. Описаны ассоциации гена кальпастатина 
с нежностью мяса у мясных пород крупного 
рогатого скота [25]. 

В селекции овец ген кальпастатин исполь-
зуется как потенциальный маркёр качества мяса 
и живой массы. В исследованиях M. Aali и др. 
[26] методом PCR-SSCP идентифицирован но-
вый гаплотип CAST, имеющий высокое сходство 
(более 80 %) локуса этого гена с другими сель-
скохозяйственными видами: крупным рогатым 
скотом, овцами, козами, свиньями. Генетическая 
структура овец разных пород различается по 
данному гену.  Так, у овец калмыцкой курдю-
чной породы и их помесей с дорпер частота 
генотипов гена CASTММ составляет 30,0 %, 
CASTMN– 70 %, генотип CASTNN не выявлен [27]. 
У овец мясного направления продуктивности – 
эдильбаевской и мясошерстной татарстанской 
пород – напротив, наиболее распространённым 
генотипом был CASTММ – 88 и 89%; тогда как 
доля гетерозиготного генотипа составила 12 и 
9% соответственно [14]. Аналогичные резуль-
таты были получены при изучении этого гена 
у ставропольской породы шерстного направ-
ления продуктивности: ММ – 70%, MN – 23 и 
NN – 6% [28]. Совпадающие частоты генотипов 
также были выявлены у другой шерстной по-
роды – дагестанской горной, где подавляющее 
большинство животных были носителями ге-
нотипа ММ – 93% и 7% – гетерозиготы [29]. 
Волгоградская порода по частоте генотипов 
гена CAST также не имеет существенных от-

личий от других изученных пород. [30]. У овец 
западно-сибирской мясной и кулундинской 
тонкорунной породы генотип CASTММ также 
находился на уровне 69 и 75 % [31].

Схожие результаты получены зарубежными 
исследователями, например, у овец породы 
Dorset Horn выявлены два аллеля (M и N) гена 
кальпастатина, соотношение которых составля-
ло 0,77 и 0,23 [32]. Однако в популяциях овец 
Ирана и Пакистана наблюдалось другое соотно-
шение генотипов MM, MN, NN. Приоритетное 
положение в породе Dalagh занимал гетерози-
готный генотип MN, встречаемость которого 
составляла 89,1, несколько ниже частота этого 
генотипы у пород Lori – 63%. Однако у пород 
Zel, Lohi Kajli  Thalli частота этого генотипа 
находилась на уровне 20 и 26% [33–35]. Ана-
логичные результаты получены при изучении 
курдючных и каракульских овец Ирана [36, 37]. 
Выявленные различия в частотах генотипов и 
аллелей могут быть следствием селекционного 
давления и факторов окружающей среды. У 
овец цигайской породы в Крыму доминирую-
щим генотипом также был ММ (74 %), доля MN 
– 22 % и одно животное имело гомозиготный 
генотип NN [38].  

Такое единообразие в частотах генотипов 
гена CAST у исследованных пород, за исклю-
чением калмыцкой курдючной, может быть 
обусловлено отсутствием давления селекции 
по этому признаку, так как качественные по-
казатели мяса можно оценить только после 
убоя животных. В связи с этим невозможно 
идентифицировать их фенотип, а значит, за-
труднительно вести отбор прижизненно.

В то же время есть сообщения о приоритет-
ности гетерозиготного генотипа ab гена CAST 
по энергии роста ягнят. В исследованиях C.P.L. 
Valencia и др. [39] с использованием регресси-
онного анализа на овцах Colombain установлено 
влияние гена  на их живую массу. Ассоциатив-
ную связь генотипов CAST с наращиванием 
мышечной массой молодняка овец выявили 
ряд авторов [40–42]. В исследованиях M.R. 
Nassiry и др. [37] также удалось установить, 
что суточный прирост живой массы у ягнят с 
генотипом ab гена кальпастатина выше, чем для 
генотипов aa (205 г, p<0,05) и ac – 173 г). В то 
же время Q. Fang и др. [43] не выявлено связи 
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генотипов гена CAST с показателями энергии 
роста ягнят породы ромни, но показана ассо-
циативная связь с качеством мяса.

По мнению В.П. Лушникова и др. [44], в 
настоящее время влияние маркерных генов на 
показатели продуктивности животных досто-
верно не установлено. Причиной этого может 
служить комплексность факторов, влияющих 
на проявление того или иного признака. К ана-
логичным выводам пришли S. Sutikno и др. 
[45] при проведении исследований на овцах 
локальных пород Индонезии. Напротив, в ис-
следованиях M. Nikmarg  и др. [46] на ягнятах 
породы Barki и S. Khan [47] на овцах породы 
Balkhi, Kajli и козах породы Beetal подтвержде-
на связь кальпастатина с признаками мясной 
продуктивности. 

Ген гормона роста (GH). Ген гормона ро-
ста (GH) – это анаболический гормон, оказыва-
ющий влияние на метаболизм и энергетический 
гомеостаз. Его продукт (гормон роста), синте-
зируемый и секретируемый соматотрофными 
клетками передней доли гипофиза, стимулирует 
обменные процессы в печени, в жировой тка-
ни, скелетной мускулатуре и поджелудочной 
железе. Он оказывает влияние на секрецию 
и накопление триглицеридов, стимулирует 
окисление жирных кислот. Недостаток этого 
гормона приводит к ожирению [48], у детей 
наблюдается задержка роста [49]. По мнению 
некоторых авторов [50, 51], экспрессия данно-
го гормона влияет на ускоренное развитие и 
способствует интенсивному росту организма 
животного.

Распределение генотипов гена GH у овец 
разных пород России и мира значительно варьи-
рует. Так, у овец тонкорунной сальской породы, 
разводимой в Ростовской области, частота ал-
леля А была 0,75, аллеля В – 0,25, соотношение 
генотипов АА : АВ : ВВ составляло 57 : 36 : 7 
% [11]. У овец шубного направления продук-
тивности – романовской породы соотношение 
генотипов значительно отличалось: 24 : 62 : 14. 
Частота аллеля А – 0,55, аллеля В – 0,45 [52].

Неоднозначная картина по гену GH выяв-
лена у иракских аборигенных пород Awassi, 
Hamdani и Кaradi. Так, в породах Awassi и Кaradi 
генотип АА не выявлен, тогда как в породе 
Hamdani его частота встречаемости состави-
ла 10 %. Два других генотипа находились в 

соотношении 50 : 40 или 60 : 40. Генетической 
особенностью породы Кaradi может служить 
более высокая частота генотипа ВВ (70 %) и 
низкая – АВ (30 %) [53]. Отсутствие генотипа  
АА гена GH наблюдалось и у коренных пород 
овец Египта Barki, Rahmani и Оssimi [54]. 

При исследовании полиморфизма гена GH 
на аборигенных овцах Donggala и East Java 
Индонезии установлен довольно сходный по-
лиморфизм этого гена и показано влияние ге-
нотипа АА на более высокий среднесуточный 
прирост ягнят [55].

При анализе ассоциативной связи гено-
типов гена GH с энергией роста молодняка 
однозначного ответа не получено. Так, к при-
оритетному генотипу по живой массе ягнят 
породы Awassi Ирака можно отнести генотип 
ВВ, его носители отличались более высокой 
массой при отъеме в сравнении с генотипами 
АА и АВ – на 1,79 и 3,85 кг соответственно [39]. 

В российской тонкорунной сальской породе 
более высокую живую массу при отъеме и луч-
шую мясную продуктивность имели животные 
с генотипом АВ этого гена [21]. Аналогичная 
ассоциативная связь энергии роста молодня-
ка и гетерозиготного генотипа АВ выявлена в 
романовской породе в племенных хозяйствах 
Ярославской области России. Превышение 
живой массы овец с этим генотипом над аль-
тернативными наблюдалась во все возрастные 
периоды до 10 месяцев [56]. Однако животные 
с генотипом ВВ были более широкотелые [57]. 

 Наблюдаемые различия в полиморфизме 
гена гормона роста GH у проанализированных 
пород овец из разных эколого-географических 
зон можно, предположительно, объяснить сце-
пленностью этого гена с хозяйственно полез-
ными признаками и влиянием условий среды.

Ген дифференциального фактора роста 
GDF9. Семейство генов GDF (дифференци-
ального фактора роста) в организме человека 
и животных отвечает за разные функции. К 
примеру, в опытах на мышах установлено влия-
ние гена GDF11 на возрастную патологию. Его 
повышенная концентрация в крови уменьшает 
риск сердечно-сосудистых заболеваний, осте-
опороза и других заболеваний, «связанных с 
пожилым возрастом» [58].

Ген GDF9 в организме овец играет значи-
тельную функциональную роль в репродуктив-
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ной способности маток, их плодовитости [62, 
63, 64]. В исследованиях овец пород Cambridge 
и Belchare [52] выявлены новые мутации в ге-
нах GDF9 и ВМР15, которые могут вызывать 
повышенную скорость овуляции, приводящую 
к бесплодию. При гистологическом и микро-
скопическом исследовании  40 пар яичников 
иракских овец породы  Awassi была выявлена 
гипоплазия ткани у стерильных овцематок с 
гомозиготной мутацией этого гена, тогда как у 
животных с гетерозиготной формой гена   яич-
ники были нормальными [60].

 Аллельный профиль овец разных пород 
имеет некоторые различия, но, как показали 
исследования, большинство животных имеет 
генотип GDF9GG. У животных татарстанской 
породы соотношение частот генотипов гена 
дифференциального фактора роста GDF9 – АА 
: AG : GG находится в пределах 10 : 11 : 79 [44]. 
овец молочной породы лакон, наоборот 85,0 % 
животных имели генотип GDF9АА, GDF9ВВ – 9,0 
% и GDF9АВ – 6,0% [2]. У овец мясных пород 
эдильбаевской и волгоградской генотип АА не 
выявлен, гетерозгитный генотип обнаружен у 
10–16 %, а абсолютное большинство животных 
являются носителями гомозиготного генотипа 
ВВ [63]. Аналогичные результаты получены 
при исследовании кулундинской тонкорунной 
породы, где частота генотипа GDF9GG находится 
на уровне 92,7 %, западно-сибирской мясной 
– 66,4 %. Генотип GDF9АА встречается край-
не редко (до 5 %) [31]. Таким образом, можно 
сделать заключение о приоритетности в отборе 
генотипа GG или ВВ и их потенциальной связи 
с энергией роста молодняка по сравнению с 
другими генотипами.

Есть сообщения, что у овец ген GDF9 тесно 
связан с размером приплода [64]. Так, у овец по-
роды Luzhong выявлено восемь SNP, в том чис-
ле одна новая мутация, из них g.41768501A>G 
и g.41768485G>A были тесно связаны с пло-
довитостью, а два других локуса могут быть 
потенциальными генетическими маркерами 
крупноплодности приплода [65]. В исследо-
ваниях волгоградской и сальской пород овец 
установлена связь гетерозиготного генотипа 
AG/ GDF9 с более высокой плодовитостью, 
наиболее существенные различия наблюдаются 
между генотипами  AG/ GDF9 и AА/ GDF9 

[70]. Однако у овец породы Hu приоритетным 
по многоплодию был генотип  AА/ GDF9 [67]. 

В литературе имеются данные о влиянии 
различных генетических вариантов на живую 
массу молодняка  овец, молочную продуктив-
ность овец, что свидетельствует о целесообраз-
ности изучения его полиморфизма.  В исследо-
ваниях M.R. Nassiry и др. [37] показана связь 
генотипов гена GDF9 с молочной продуктивно-
стью животных и качеством молока, удой был 
выше у гетерозиготных животных на 7,80 и 1,60 
кг по сравнению с другими вариантами этого 
гена, а содержание жира и белка в молоке – у 
овцематок с генотипом GDF9GG.

Обнадёживающие результаты получены при 
изучении связи гена GDF9 с мясной продук-
тивностью. Так, у овец горноалтайской поро-
ды прикатунского типа выявлен желательный 
генотип GDF9АА, у этих животных была выше 
предубойная масса на 1,62 и 7,01 кг, масса туши 
на – 1,34 и 3,98 кг, выход мяса – 1,26–1,86 % по 
сравнению с альтернативными генотипами АG 
и GG. Кроме того, они отличались повышен-
ным содержанием белка, жира, мраморностью 
мышечной ткани и наибольшим диаметром 
мышечных волокон [68]. На основании полу-
ченных результатов авторы сделали заключение 
о перспективности использования в селекции 
гена GDF9 и увеличения частоты желательных 
аллелей путём целенаправленного отбора и 
подбора родительских пар. 

Кроме того, как показали исследования, 
проведённые на овцах пород дагестанская гор-
ная и лакон в зонах Республики Дагестан и 
Краснодарского края,  ген GDF9 принимает 
участие в формировании иммунного статуса 
и соответственно влияет на изменение попу-
ляционно-генетических параметров (Са, Na, 
ТГ) [29]. 

Ген КRT. Конкурентоспособность разведе-
ния овец шерстного направления продуктивно-
сти, особенно пород с мериносовой шерстью, 
во многом определяется качеством шерстного 
волокна, удовлетворяющим текстильное произ-
водство. Для улучшения штапеля в последние 
годы применялось скрещивание с лучшими 
зарубежными породами. Так, при скрещивании 
калмыцкой курдючной породы с дорпер у поме-
сей значительно уменьшилась тонина волокна, 
штапель стал гуще [69]. Зависимость качества 
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шерсти от наследственных особенностей, фе-
нотипа животного и генов, ассоциированных с 
такими показателями, как тонина, прочность, 
длина, извитость, показана во многих рабо-
тах, где эти показатели связывают с геном KRT 
(keratins или KIF – keratin intermediate filaments)  
[70, 71].

Качественные характеристики шерсти (то-
нина, длина, уравненность) фенотипически 
хорошо поддаются описанию у каждого жи-
вотного, причём это делается неоднократно в 
течение жизни. Исходя из этого, можно пред-
положить, что гены семейства КRT вовлечены 
в селекционный процесс, поэтому частота гена 
КRT1.2. у овец мясного и шерстного направ-
ления продуктивности, предположительно, 
должна быть различной. В исследованиях [72] 
у овец шерстного направления продуктивно-
сти (черноземельный меринос, грозненская), 
мясосального (эдильбаевская), мясошерстного 
(кавказская) преобладает аллель М (0,88–0,91) 
и генотип ММ (0,76–0,84). Овцы кулундинской 
тонкорунной породы почти мономорфны по 
КRT1.2М аллелю (0,978), тогда как в Западно-си-
бирской мясной наблюдается полиморфизм и 
соотношение генотипов ММ : МN : NN пред-
ставлено как 32,8 : 47,4 : 19,8 [31].  По данным 
R. Kumar и др. [71], у 11 пород овец Индии 
также выявлена существенная вариативность 
этого гена. 

В исследованиях I.M. Farad и др. [73] 
на чистокровных овцах Barki, Rahmani, 
Оssimi, Awase и помесях Оssimi×Barki и 
Baladi×Awassi в Египте определена связь 
некоторых генотипов гена КRT1.2. с харак-
теристиками шерсти, особенно у баранов.

Определение генетического полиморфизма 
гена KRT и изучение ассоциации полиморфных 
его вариантов с шерстной продуктивностью у 
овец породы Rambouillet позволил выявить ге-
нотипы АА, АВ и ВВ с частотой 0,36; 0,56 и 0,08 
соответственно. Анализ вариаций показал, что 
пол оказывал значимое влияние только на наст-
риг шерсти, у самцов он был выше, тогда как на 
длину и тонину он не оказывал существенного 
влияния. Высокий настриг шерсти был зареги-
стрирован для генотипа BB (1487,50±210,66 г), 
за которым следовал генотип AB (1255,36±79,62 
г), а наименьший показатель был у животных 
с генотипом AA (1226,39±99,31 г) [74]. 

При исследовании четырех областей гена 
KRT31, включая часть промотора, области экзо-
на 1, экзона 3 и экзона 7, у новозеландских овец 
пород Romney, Merino и White Dorper установ-
лено, что область промотора, области экзона 1 
и экзона 3 содержали два однонуклеотидных 
полиморфизма (SNP), а область экзона 7 содер-
жала один SNP. Выявлено 3 аллеля А, В и С с 
частотой 56, 29 и 15 % соответственно. Нали-
чие А и B не оказало существенного влияния 
на качество шерсти, но было обнаружено, что 
особи генотипа BC отличаются повышенными 
показателями настрига шерсти и средней длины 
штапеля относительно генотипов AA, AB, AC 
и BB [75]. Полученные результаты позволяют 
предполагать, что ген KRT31 может быть ге-
ном-кандидатом для улучшения характеристик 
шерсти.

При изучении полиморфизма генов  KRT31, 
KRT36, KRT38 и KRT85 у овец породы Chinese 
Merino (Xinjiang type) выявлены комбинирован-
ные генотипы CC-GG-II, CC-HH-IJ, CC-HH-JJ, 
DD-HH-JJ, CC-GH-IJ и CC-GH-JJ  и показано 
их влияние на качественные характеристики 
шерсти, что даёт  основание рекомендовать 
эти гены в качестве потенциальных генов-кан-
дидатов [76].

ЗАКЛЮЧЕНИЕ
Рассмотрены наиболее изученные гены 

CAST, GH, GDF9, KRT у разных пород овец, 
включая зарубежные, по частоте генотипов и 
их связи с хозяйственно-ценными признаками. 
Показано, что при слабой вовлечённости при-
знака в селекционный отбор частота генотипов 
гена-маркёра не имеет существенных различий 
между породами. Так, ген CAST играет клю-
чевую роль в размягчении мяса после убоя и 
миогенезе, поэтому прижизненно этот признак 
оценить невозможно, однако учитывая, что 
подавляющее большинство пород имеет вы-
сокую частоту генотипа CASTММ  (70–90 %), 
предположительно, можно считать его прио-
ритетным. В то же время следует отметить, 
что для подтверждения высказанной гипотезы 
требуются экспериментальные данные по связи 
генотипов с качественными показателями мяса, 
которых в настоящее время в литературе явно 
недостаточно. 
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В зависимости от направления продуктив-
ности (шерстяное, шубное, мясное) генетиче-
ские особенности полиморфизма генов гормона 
роста GH и дифференциального фактора роста 
GDF9 у овец разных пород заметно варьируют, 
и установленная связь некоторых генотипов 
с энергией роста молодняка, живой массой 
неоднозначная, совпадающих результатов в 
исследованиях мало. Возможно, на проявление 
количественных признаков оказали влияние 
их полигенный характер и факторы внешней 
среды. 

Для овец шерстного направления продук-
тивности особое значение имеют гены семейств 
KRT, продуцирующие белки кератиновых во-
локон и формирующие качество шерсти (то-
нина, длина, извитость, прочность). В связи с 
этим в специализированных (шерстное, мяс-
ное) породах овец наблюдается значительная 

вариация соотношения генотипов этого гена. 
Так, сравнительная оценка кулундинской тонко-
рунной и западно-сибирской мясной показала, 
что длительная селекция на качество шерсти 
в кулундинской тонкорунной породе привела 
практически к мономорфизму гена KRT1,2 по 
аллелю KRT1,2М, тогда как в западно-сибирской 
мясной его частота составляет всего 32,8 %,

Таким образом, накопленные данные по-
зволяют отбирать для практической селекции 
наиболее эффективные генетические маркёры, 
вести дальнейший поиск генов-кандидатов, свя-
занных с хозяйственно полезными признаками 
овец, что обеспечит более раннюю прогнозную 
оценку продуктивности и целенаправленный 
отбор и подбор животных.

Работа выполнена при поддержке гранта РНФ № 
23-26-00014.
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